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Bactérias endofiticas e epifiticas podem promovecrascimento da planta hospedeira e métodos de
identificacdo desses indculos sdo primordiais pestados de isolamento, caracterizacdo e selecdo de
estirpes eficientes, desejados para formulacdo ndeulantes e/ou biofertilizantes com menor 6nus
econdbmico e ambiental. O trabalho objetivou: (Dlas bactérias diazotréficas de folhas e raizes de
Cymbidium sp.em diferentes meios de cultura e (ii) identificag@antificar os isolados bacterianos. O
trabalho foi realizado no Setor de Floriculturagiho Departamento de Microbiologia (ii) da Univeasle
Federal de Vicos&€ampus Florestal eCampus Vicosa, respectivamente. As bactérias diazotréficaam
isoladas de folhas e raizes@gmbidium sp. nos meios JMV, JMVL, JNFb, NFb, LGI e LGI-P, toraindo

17 isolados. Para identificagcéo, os isolados biactes foram crescidos em meio TSA (Trypticase Sosri

por 24 horas a 30 °C, com uma segunda passagenesroamimeio pelo mesmo tempo. Uma massa celular
com cerca de 3 mg de células foi coletada paragidrdos acidos graxos. A extracdo e obtencaoidi@sac
graxos foram realizadas utilizando-se o kit Instaane (Midi, Newark, DE), segundo recomendacfes do
fabricante. O sistema Sherl§cMicrobial Identification foi utilizado para se @eminar a composicdo de
acidos graxos bacterianos. O software Sherlock r@oeda pico cromatografico baseado no tempo de
retencdo e calcula sua porcentagem baseado enresu®ra relagdo a area total dos picos encontrados.
Seguindo sua nomeacao e quantificacdo, o perétikos graxos obtido foi comparado com uma bibdmte
obtendo-se, assim, a identificacdo da amostra. &éamipi realizada a constru¢cdo de um dendrograma
contendo agrupamentos baseados na composicao dies @agaxos dos isolados. A Distancia Euclidiana
(ED) da analise de agrupamento foi utilizada paraeterminar a distancia no espaco multi-dimensiona
entre duas linhagens, com base em seus perfis idesagraxos. O Software Sherlock foi eficaz em
comparar niveis taxondmicos de espécies ou messa metodologia foi utilizada para se determinar se
entre os isolados, havia repeticoes de amostrsts, que essa metodologia determina que amosteabkg
por uma ED de cerca de 10 ou menos, representaesmanespécie, e amostras ligadas por uma ED de
cerca de 2.5 ou menos séo tipicamente duas diégsreotridas para uma mesma linhagem. Das 17 estirpe
isoladas, 8 foram identificadasChryseomonas luteola (Pseudomonas), 1 Stenotrophomonas maltophilia, 1
Pseudomonas stutzeri, 1 Rhizobium radiobacter, 2 Bacillus thuringiensis e 2Burkholderia cepacia. Desses
isolados todos ja foram relatados como pertencengsgpécies com potencial de estimular o crescorent
protecao de plantas. Esse potencial esta sendmatita avaliado na orquid€ymbidium sp.
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